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Fig 12. 

 

 

• To ensure that you have performed the Intersection function correctly, look in the 
Output and Notes pane for the phrase “Creating new protein set by function: 
Intersection(Cell_Type_1,Cell_Type_2).”  Note:  You may need to scroll up to see 
this (Figure 13). 

 

Fig 13. 
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Difference 

The Difference function allows you to compare two protein sets to determine proteins 
unique to either protien set.   In this section, we will demonstrate this by comparing the 
two protein sets Cell Type 1 and Cell Type 2 to find proteins unique to each set (Figure 
14). 

• To begin, select protein sets Cell Type 1 and Cell Type 2 by checking the boxes 
adjacent to their names at the top of the ProteinSetViewer.   

• Next, choose the Difference Function from the drop‐down menu located in the 
upper right hand corner of the ProteinSetViewer. 
 

Fig 14. 

 

 

• In the Protein Set Name field assign a name for the protein set.  For simplicity, we 
have chosen to name the set Difference. 

• Now Press the GO! Button located at the top of the screen. 
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Fig 15. 

 

 

• In the Available Protein Set Bar, you will notice that there are now two new 
protein sets (you may need to scroll to the right using the arrow keys) Difference 
and Difference_1. 

• The reason for this is that the first protein set output (Difference) is all the 
proteins that are unique to the first protein set selected (Cell Type 1).  The second 
protein set (Difference_1) is all of the proteins that were unique to the the second 
protein set selected (Cell Type 2). 

• To o verify how the new protein sets were createdscroll up in the Output and 
Notes panel.  Difference and Difference_1 will display the message “Creating new 
protein set by function: Cell_Type_1 MINUS Cell_Type_2.” And “Creating new 
protein set by function: Cell_Type_2 MINUS Cell_Type_1.”, respectively.  
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Fig 16 (Difference) 
 

 
 

 

Fig 17 (Difference_1) 

 

 

Union 

The Union function gives the user the ability to combine protein sets.  In this section, we 
will demonstrate how to utilize the Union function to combine the protein sets Cell Type 
1 and Cell Type 2. 

• To begin, select protein sets Cell Type 1 and Cell Type 2 by checking the boxes 
adjacent to their names at the top of the ProteinSetViewer.   

• Next, choose the Union function from the drop‐down menu located in the upper 
right hand corner of the ProteinSetViewer. 

• In the Protein Set Name field assign a name to the protein set.  In Figure 18, we 
have chosen to name the set Union_1‐2. 

• Now Press the GO! Button located at the top of the screen. 
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Fig 18. 
 

 
 

• The Union function can be verified by scrolling up in the Output and Notes panel.  
You will see the phrase “Creating new protein set by function: 
Union(Cell_Type_1,Cell_Type _2).” 

Fig 19. 

 

Note:  Union does not simply add one protein set to the other, but it also eliminates all 
redundancy between both sets.  For verification, note that heat shock protein 8  is the most 
abundant protein in both protein sets Cell Type 1 and Cell Type 2.  However, in protein set 
Union_1‐2  heat shock protein 8 is only listed once. 

 

You have now completed the Managing Protein Sets Tutorial 
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Legal Notices 

 

Copyright 

© 2007 BIOINQUIRE, LLC. All rights reserved. 

This manual  and  the  software  described  in  it  are  the  exclusive  property  of  BIOINQUIRE,  LLC. 
BIOINQUIRE,  LLC  (including BIOINQUIRE,  LLC officers, employees, agents, directors,  independent 
contractors, affiliates, distributors and successors) has not made or granted any express warranties 
concerning  the  information  contained  in  this  manual.  The  content  of  this  manual  are  for 
information purposes only and is subject to change at any time. BIOINQUIRE, LLC shall not be liable 
for  any  direct,  indirect,  lost  profits,  consequential,  exemplary,  incidental  or  punitive  damages, 
regardless of the form of action, as a result of any errors or inaccuracies in this manual.  

No part of this manual, including text and images shall be copied without the prior written consent 
of BIOINQUIRE, LLC. 

Microsoft, Windows and Vista are registered trademarks of Microsoft Corporation. Mascot is a 
registered trademark of Matrix Science Limited Corporation. SEQUEST is a registered trademark of 
the University of Washington. Java is a registered trademark of Sun Microsystems, Inc. 


